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R4, BABREYRIZARORBNERSK (3FERES)

XS (8 - A ¥ 7213 HBRE)

AR BAEMER ARX) | BRERES
11 01 50 HA 1 Vibrio
4 4 4y HA 2 Cytophaga ¥ 7213 Flavobacterium group I
o ” Z HA 3 Alcaligenes, Caulobacter, % 7213 Pseudomonas-Alteromonas group [, [I
’ ’ » | HA 4 | Vibrio
o v ” HA 5 Alcaligenes, Caulobacter, 7213 Pseudomonas-Alteromonas group 1, 11
” s s HA 6 Cytophaga % 7213 Flavobacterium group 1
Z 2 ” HA 7 ”
2 P Z HA 8 Vibrio
2 s s HA 9 Alcaligenes, Caulobacter, ¥ 7243 Pseudomonas-Alteromonas group 1, 11
s » ” HA 10 »
2 z ” HA 11 Vibrio
4 z ” HA 12 Cytophaga % 7213 Flavobacterium group |
2 2 2 HA 13 Alcaligenes, Caulobacter, % 7213 Pseudomonas-Alteromonas group 1, 1[I
” 4 » HA 14 Cytophaga ¥ 721% Flavobacterium group 1
2 2 ” HA 15 Vibrio
4 4 ” HA 16 Alcaligenes, Caulobacter, % 7213 Pseudomonas-Alteromonas group I, I
Z z s HA 17 Vibrio
” ” ” HA 18 ”
v p s HA 19 Cytophaga F 721 Flavobacterium group |
7 2 4 HA 20 Vibrio
” p 2y HA 21 7
” ” ” HA 22 s
2 Z 4 HA 23 Alcaligenes, Caulobacter, 7213 Pseudomonas-Alteromonas group 1,11
” Z » HA 24 Vibrio
” » 2 HA 25 Cytophaga ¥ 7213 Flavobacterium group 1
s s Y HA 26 Alcaligenes, Caulobacter, ¥ 7213 Pseudomonas-Alteromonas group 1, 1l
4 4 4 HA 27 ”
s 7y 2 HA 28 v
7 s s HA 29 ”
s ” ” HA 30 v
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BUER (R AR S | BRERES x5 (8 - £ 7213 B i)
11 01 50 HA 31 Acinetobacter-Moraxella group 11
” s ” HA 32 Alcaligenes, Caulobacter, ¥ 7213 Pseudomonas-Alteromonas group 1, Il
o % 7 HA 33 ”
s v ” HA 34 ”
” 7 ” HA 35 »
” s 4 HA 36 4
v ” ” HA 37 4
» ” ” HA 38 - ”
» o » HA 39 Cytophaga ¥ 721% Flavobacterium group 1
% ” ” HA 40 Alcaligenes, Caulobacter, % 7213 Pseudomonas-Alteromonas group 1, 11
7 ” ” HA 41 7
2 s 4 HA 42 4
Z 7y 4 HA 43 Cytophaga ¥ 7213 Flavobacterium group 1
4 s s HA 44 ”
” ” ” HA 45 Alcaligenes, Caulobacter, ¥ 7213 Pseudomonas-Alteromonas group 1, It
” s s HA 46 Cytophaga F 7213 Flavobacterium group 1
v 7 ” HA 47 7
s ” 2 HA 48 Alcaligenes, Caulobacter, 7213 Pseudomonas-Alteromonas group [, 11
v ” s HA 49 Vibrio
s v s HA 50 Alcaligenes, Caulobacter, 7213 Psendomonas-Alteromonas group 1, 11
” ” 7 HA 51 Micrococcus
” 7 Z HA 52 Alcaligenes, Caulobacter, ¥ 724 Pseudomonas-Alteromonas group 1, 1[I
4 7 s HA 53 s
2 Z % HA 54 Cytophaga ¥ 7213 Flavobacterium group 1
Z ” % HA 55 Vibrio
Z Z y HA 56 Cytophaga % 7213 Flavobacterium group 1
2 % s HA 57 Acinetobacter-Moraxella group I
s v v HA 58 Alcaligenes, Caulobacter, $ 7213 Pseudomonas-Alteromonas group 1, II
v ” v HA 59 z
s 4 ” HA 60 7
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B (R IR | EHRERES xGA Y U - FE4 % 7213 BB )
11 01 50 HA 61 Vibrio
z 2 Z HA 62 Acinetobacter-Moraxella group 1l
o 4 4 HA 63 ”
s s s HA 64 Alcaligenes, Caulobacter, % 7213 Pseudomonas-Alteromonas group 1, [
s s v HA 65 s
2 z 2 HA 66 Vibrio
y p s HA 67 ”
s s ” HA 68 ”
2 4 7y HA 69 Alcaligenes, Canlobacter, ¥ 7213 Pseudomonas-Alteromonas group [, 1l
s » ” HA 70 s
” z s HA 71 Vibrio
s s » HA 72 Alcaligenes, Caulobacter, % 721 Pseudomonas-Alteromonas group 1, [I
Z ” 4 HA 73 Micrococcus
P P y HA 74 Acinetobacter-Moraxella group 11
” 2 7 HA 75 Vibrio
” s ” HA 76 s
v 7 s HA 77 Alcaligenes, Caulobacter, 7213 Pseudomonas-Alteromonas group 1, 11
p 7 2 HA 78 Vibrio
» Z ” HA 79 ”
» 2 s HA 80 2
» s ” HA 81 2
4 s s HA 82 Alcaligenes, Canlobacter, % 7213 Pseudomonas-Alteromonas group 1, 11
7 » 4 HA 83 Vibrio
7 y ” HA 84 Alcaligenes, Caulobacter, T 7213 Pseudomonas-Alteromonas group 1,11
s s 4 HA 85 ”
P s v HA 86 7
s 2 ” HA 87 ”
2 ” s HA 88 &
Z 4 s HA 89 Bacillus
P v ” HA 90 Alealigenes, Caulobacter, % 7213 Pseudomonas-Alteromonas group 1, 11




B

RS A

WSS

C

ahlt

#  H

1%

TH4H

EAE T

y P s
2y s Z

Z p ”

P s s

s 5 Z <a v TR
p s o 7

P p p p

s P p

P 4 v

P 5 o

P P 2

v P »

p v s

P p 7y <3 VTR
y » s y

p s o o

” ” /: < TN
p p s P

P s P 2

2 Y 4 P

p P 5

% » P

% ” P

» » v

4 4 v

s ” v

4 s s

P s v

4 P p




e AR AR | ARERES xS e (8 -4 7213 B i)
11 01 50 HA 91 Alcaligenes, Caulobacter, ¥ 7243 Pseudomonas-Alteromonas group 1 , 1l
7 ” s HA 92 ”
5 o 4y HA 93 ”
2y Z s HA 94 Cytophaga F 7213 Flavobacterium group 1
y s v HA 95 s
p o ” HA 96 ”
P P o HA 97 Acinetobacter-Moraxella group [
P o o HA 98 4 .
Z 2 4 HA 99 Alcaligenes, Caulobacter, 7213 Pseudomonas-Alteromonas group I, Il
p ” 7 HA100 Micrococcus
P % 2 KU 1 Vibrio
” ” s KU 2 s
2 7 4 KU 3 %
7 7 4 KU 4 s
” ” 2 KU 5 4
” v 7 KU 6 4
z % 7 KU 7 Acinetobacter-Moraxella group Il
Z 2 ” KU 8 Vibrio
p 2 o Ku 9 4
4 4 ” KU 10 ”
” ” ” KU 11 ”
” ” ” KU 12 ”
p v 4 KU 13 Alcaligenes, Caulobacter, ¥ 72+ Pseudomonas-Alteromonas group 1, 11
s s ” KU 14 ”
v ” 4 KU 15 Vibrio
’/ v s KU 16 Alcaligenes, Caulobacter, ¥ 7213 Pseudomonas-Alteromonas group 1, 11
» 2 Z KU 17 Vibrio
2 s » KU 18 Acinetobacter-Morazella group 1l
s s v KU 19 Alcaligenes, Caulobacter, % 724 Pseudomonas-Alteromonas group 1,11
P % z KU 20 Vibrio
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TAEMR eS| ARXS | IREEES xSy (8 - T84 % 7213 HivRAE)
11 01 50 KU 21 Alcaligenes, Caulobacter, ¥ 7213 Pseudomonas-Alteromonas group 1, 11
” z 2 KU 22 Acinetobacter-Moraxella group Il
P p s KU 23 N Vibrio
P ” v KU 24 Acinetobacter-Moraxella group 1l
2 2 2 KU 25 Vibrio
” I : ) ’: ) KU Zg Alcaligenes, Caulobacter, & ;li Pseudomonas-Alteromonas gr;)u; Ii, T
” s v KU 27 ”
P ” ” KU 28 ”
2 7 7 KU 29 Acinetobacter-Moraxella group Il
p z s KU 30 Vibrio
2 s 7 KU 31 z
” s v KU 32 Alcaligenes, Caulobacter, T 7213 Pseudomonas-Alteromonas group 1,11
% 2 4 KU 33 Vibrio
2 ” ” KU 34 2
4 v s KU 35 Alcatigenes, Caulobacter, ¥ 7213 Pseudomonas-Alteromonas group 1 , 1l
” v ” KU 36 ”
’ ’ + | KU 37 2
s 7y » KU 38 Vibrio
p y s KU 39 s
” s ” KU 40 s
4 v 4 KU 41 4
Z 2 ” KU 42 Alcaligenes, Caulobacter, ¥ 721& Pseudomonas-Alteromonas group 1, Il
4 ” 4 KU 43 Vibrio
4 z » KU 44 Alcaligenes, Caulobacter, 7213 Pseudomonas-Alteromonas group 1,11
p P ” KU 45 ”
” s ” KU 46 ”
p 2 s KU 47 Vibrio
4 ” ” KU 48 4
” 2 ” KU 49 ”
9 Z ” KU 50 Alcaligenes, Caulobacter, ¥ 7213 Pseudomonas-Alteromonas group 1, 1l
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YR (A i) ARG | RRERES x5y (8 -84 £ 7213 B i)
11 01 50 KU 51 Vibrio
7y ” o KU 52 Alcaligenes, Caulobacter, % 7213 Pseudomonas-Alteromonas group 1,11
7y 4 s KU 53 Vibrio
4 7y s KU 54 Cytophaga % 721 Flavobacterium group [
» v 7 KU 55 Alcaligenes, Caulobacter, % 7213 Pseudomonas-Alteromonas group 1, 11
P 7 2 KU 56 Vibrio
v Z o KU 57 Acinetobacter-Moraxella group I
7 z 2 KU 58 ”
» z z KU 59 Vibrio
s s v KU 60 Alcaligenes, Caulobacter, ¥ 7213 Pseudomonas-Alteromonas group [, Il
5 Z z KU 61 Vibrio
4 s v KU 62 ”
s s ” KU 63 s
s % ” KU 64 ”
s ” s KU 65 s
» Z ’/ KU 66 Alcaligenes, Caulobacter, ¥ 7213 Pseudomonas-Alteromonas group 1,11
4 z 4 KU 67 s
4 4 ” KU 68 Vibrio
7 ” z KU 69 Acinetobacter-Moraxella group |l
v z ” KU 70 Vibrio
4 Z % KU 71 Cytophaga % 7213 Flavobacterium group 1
Z P s KU 72 Vibrio
” 2 ” KU 73 Acinetobacter-Moraxella group I
2 7 z KU 74 4
” 2 ” KU 75 ”
4 » 2 KU 76 Alcaligenes, Caulobacter, ¥ 7213 Psendomonas-Alteromonas group 1,11
7y y Z KU 77 Acinetobacter-Moraxella group [l
» s 4 KU 78 Vibrio
% ” s KU 79 Alcaligenes, Caulobacter, ¥ 7213 Pseudomonas-Alteromonas group 1, 11
” 4 » KU 80 v
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MR (AR ARRS | BRERES *F g (R - Fi % % 7213 B 59ia)
11 01 50 KU 81 Alcaligenes, Caulobacter, T 7213 Pseudomonas-Alteromonas group [, I
y o s KU 82 4
2 s ” KU 83 Vibrio
” 7 2 KU 84 Alcaligenes, Caulobacter, ¥ 7213 Pseudomonas-Alteromonas group [, II
o z 7 KU 85 ”
4 s s KU 86 7
s ” % KU 87 4
7 ” 7 KU 88 Acinetobacter-Moraxella group 1l
Z z 4 KU 89 Vibrio
4 s o KU 90 Alcaligenes, Canlobacter, ¥ 7213 Pseudomonas-Alteromonas group 1,11
2 s ” KU 91 Vibrio ]
4 ” 2 KU 92 Alcaligenes, Caulobacter, ¥ 721 Pseudomonas-Alteromonas group 1, 1l
2 v ” KU 93 4
2 7z o KU %4 ”
” ” 2 KU 95 Cytophaga ¥ 721% Flavobacterium group 1
2 2 K KU 96 Vibrio
o 2 7 KU 97 o 2
7y 7y ” KU 98 Alcaligenes, Caulobacter, % 7213 Pseudomonas-Alteromonas group 1,11
4 N ” s KU 99 s
» ” v KU100 Cytophaga ¥ 7213 Flavobacterium group 1
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